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DNAで解き明かす野生植物の現在・過去・未来 
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技術相談 

提供可能技術： 

・ 分子生物学実験（遺伝子クローニングなど） ・植物組織培養/細胞培養 

・ 分子遺伝学（分子マーカーの開発） 

・ 生物化学的分析（酵素活性、生体物質定量、タンパク質精製） 

 
研究内容： 野生植物の生態の解明、および遺伝資源の利用と保全に向けて 

 

 

提供可能な設備・機器：  

名称・型番（メーカー） 

サーマルサイクラー（Takara, Applied Biosystem）  

フローサイトメーター（BD）  

リアルタイム PCR 装置（サーモフィッシャー）  

  

 

 

（ １ ） 野生植物の集団遺伝学的解析 

マイクロサテライト マーカーや次世代シー

ケンサーを用いた遺伝情報の解析手法に

よ り 、 植物の野外集団の構造や成り 立

ち、 生態を研究しています。 特に、 栄養繁

殖やアポミ クシスなど無性生殖の植物集団

における役割に注目しています。  

（ ２ ） 野生植物のエピジェネティ クス  

エピジェネティ クスとは、 DNA塩基配列の変化を伴わない、

安定な表現型の変化を指します。 植物集団におけるDNAメ チ

ル化などエピジェネティ クスの役割について研究していま

す。  

（ ３ ） 野生植物の組織培養・ 細胞培養 

有用物質の生産や、 希少種の保全、 有用品種の育種を目指し

て野生植物種の組織培養、 細胞培養も手掛けています。
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Figure 1. Peak patterns and assignment to genotype of a microsatellite locus.

Table 3. Genetic diversity statistics for two populations of Ardisia japonica based on developed microsatellite markers.

Kinbou (n = 20) Takadate (n = 21) Total (n = 41)

Locus NA HO He NA HO He NA HO He

Aj0101 7 0.796 0.800 7 0.881 0.842 7 0.838 0.821
Aj0108 7 0.846 0.838 7 0.659 0.691 7 0.752 0.765
Aj0115 6 0.567 0.684 5 0.468 0.690 6 0.517 0.687
Aj0116 8 0.829 0.820 8 0.786 0.799 9 0.807 0.809
Aj0124 3 0.496 0.484 4 0.567 0.587 4 0.532 0.536
Aj0137 8 0.700 0.706 6 0.838 0.836 8 0.769 0.771
Aj0141 8 0.812 0.803 7 0.643 0.627 8 0.728 0.715
Aj0171 6 0.767 0.808 5 0.758 0.757 6 0.762 0.783
Aj0176 7 0.846 0.768 6 0.806 0.754 8 0.826 0.761
Aj0177 5 0.817 0.759 6 0.794 0.719 6 0.805 0.739
Aj0181 4 0.662 0.646 3 0.544 0.648 4 0.603 0.647
Aj0184 7 0.621 0.749 5 0.639 0.704 7 0.630 0.726
Aj0187 5 0.613 0.625 4 0.687 0.727 5 0.650 0.676
Overall 6.2 0.721 0.730 5.6 0.698 0.722 6.2 0.709 0.726

Table 4. Classification of genotypes for each microsatellite locus. Genotype of locus was deduced from the ratio of the areas of the four most intense peaks 
(IA, IB, IC, and ID were the intensities of the first, second, third, and fourth most intense peak, respectively).

Number of peaks Allele phenotype Ratio of areas of the four most intense peaks Deduced genotype

1 A IB <25%  of IA AAAA
2 AB 25%  of IA ≤  IB <40%  of IA Ic <25%  of IA AAAB

40%  of IA ≤  IB <75%  of IA Ic <25%  of IA AAB-*
75%  of IA ≤  IB Ic <40%  of IA AABB

3 ABC 25%  of IA ≤  IB <75%  of IA ID <25%  of IA ≤  IC AABC
75%  of IA ≤  IB ID <40%  of IA ≤  IC ABC-**

4 ABCD 40%  of IA ≤  IB <75%  of IA 25%  of IA ≤ IC, ID ABCD
75%  of IA ≤  IB 40%  of IA ≤ IC, ID ABCD

AAB-* and ABC-** are the deduced genotypes that include a single null allele resulting from a mutation(s) in a primer binding site(s).
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図1　 地下茎で繋がったクローナル植物ヤブコウジの個体
（ ラメ ッ ト ） とその遺伝子型の解析

図2 ヤブコウジの無菌苗の育成とカル
ス誘導



 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

Uncover the present, past, future of the wild 
plant with DNA analysis 

 

Name MINAMI Atsushi E-mail minami@tsuruoka-nct.ac.jp 

Status Professor 

Affiliations 

Japanese Forest Society, The Botanical Society of Japan, The 

Ecological Society of Japan, Society of Molecular Biology & 

Evolution, International Society of Horticultural Science 

Keywords clonal plants, epigenetics, molecular ecology, plant ecology 

Technical 

Support Skills 

・ Biochemical analysis（enzyme、protein purification） 

・ Molecular biology（gene cloning） Plant tissue and cell culture 

・ Molecular ecological method (DNA marker) 

 

Research Contents Molecular ecology and biotechnology of wild plants 
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Thermal cycler x2（Takara, Applied Biosystem）  

Real Time PCR Takara)  

  

  

  

 

 

National Institute of Technology, Tsuruoka College 

Department of Creative Engineering, Course of Chemistry and Biology 

I. Population genetic studies of wild plant 

population 

I study the ecolog y of wild  p lants using  

m icrosatellite markers and  next-g eneration 

sequencers. I focus in clonal p lants that 

rep rod uce asexually, such as veg etative 

p ropag ation and  apom ixis.  

II. Epigenetic sudies of wild plant population 

Ep ig enetics refers to stab le phenotyp ic chang es that do not 

involve chang es in the DNA sequence. I am  studying  the role 

of ep ig enetics such as DNA  methylation in p lant popula tions. 

III. Tissue and cell culture of wild plant species 

I am  also eng ag ed  in tissue culture and  cell culture of wild  

p lant species with the aim  of p roducing  useful substances, 

conserving  rare species, and  b reed ing  useful varieties.  
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Fig.1 Individuals (ramets) connected with 

rhyzomes , and genotyping of  clonal plants, Ardisia 

Fig.2 Callus induction from asepic 

seedlings of  A. japonica


